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1. Inledning

Sedan Foreningen Svenska Allmogetér (FSA) bildades vid ett forsta medlemsméte pa
Julita gard 1995 har hittills tio raser/grupper av allmogefar aterupptéckts och ingar nu
i genbanken (Dala Pélsfar, Fjillnédstar, Gestrikefar, Helsingefar, K16vsjofar,
Roslagsfar, Svirdsjofar, Tabacktorpsfar, Virmlandsfar och Asenfér). Dessa bevaras
av foreningens 1173 (2020/2021) medlemmar i totalt 762 genbanker. En stor andel
(6,9-60 %) av dessa aterfinns fortfarande i respektive ras ursprungsomréde (in situ).

Taxonomisk status hos dessa raser/grupper ar i nuldget oklar. I en undersékning av
Miika Tapio (Tapio et al, Mol Ecol vol 14, no.13, 2005) bidrog FSA med material
frén allmogefar vilka undersoktes genetiskt tillsammans med ett stort antal andra
farraser. Flera allmogeférraser (virmlandsfar och asenfar) slogs ihop till bendmningen
”skogstar” vilket gor tolkningen av data svar dd dessa raser dr tdmligen olika.
Déaremot analyserades dala-palsfar och roslagsfar som individuella raser och de
befanns ha relativt 1&g genetisk variation men samtidigt var den undersokta
variationen unik. Vidare genetiska unders6kningar har utforts av Dahlberg (Dahlberg,
Linnea, 2012. Genetic variation in local Swedish sheep breeds. Avancerad niva, AIN,
ATF eller AXX ( A1F). Uppsala: SLU, Institutionen for husdjursgenetik). I studien
analyserades nio av de tio allmogefarsraserna (ej Tabacktorpsfar) med
mikrosatellitmarkorer. Resultaten visade pa en forvanande genetisk diversitet mellan
varje ras, dar minst en allel dr unik for varje ras. Trots att urvalet av proverna kan
ifragasittas, f antal prover och méanga individer ar néra besldktade, fanns en klar
variation av alleler inom varje ras. FSA har erhallit medel fran Jordbruksverket for att
utoka antalet analyserade prover. Materialet dr insamlat och genetiska analyser dr
gjorda. Aterstir att ssmmanstilla och analysera data. Aven ullprover har samlats in
dér data visar pa skillnader mellan raserna. Helt klart ar dock att samtliga raser av
allmogefér representerar en lokalt framkommen och adapterad population dar
fenotypiska (utseende- och beteendemassiga) skillnader finns.

2. Djurmaterialet

2.1 Allmogefirens betydelse ur ett kulturhistoriskt perspektiv

Far av allmogetyp var forr vanligt forekommande &ver hela landet, men redan under
1500-talet padborjade Gustav Vasa forsok att starta husdjursfordadling och 14t importera
utlandska farraser till Sverige. Trots dessa forsok beholls de inhemska farvarianterna
till stor del av de svenska bonderna énda fram till 1800-talet dd de minskade drastiskt.
Under den perioden kom staten med dterkommande pétryckningar att ullkvalitét och
kottproduktion hos Sveriges farpopulation skulle forbéttras och istéllet for de sma och
allsidiga fartyper som hallit landsbygdens folk med ull, skinn och kétt, importerades
mer specialiserade farraser; raser med ull som passade moderna spinnmaskiner och
raser med hog kottproduktion, bade vad géller vikt och avkastning i livdjur.

Vissa allmogeraser har anvénts 1 speciella, lokala klddesplagg eller mattor. Nagra
exempel bland flera pd sddana anvindningsomréden tas upp hdr. Hos en del unga
lamm hos dala pélsfaren finns en speciell palslock dir den ldnga stapeln slutar 1 en
liten korkskruv. Dessa lammskinn anvéndes tidigare som brim pa kasungen.
Kasungen dr vinterns ytterplagg till de flesta sockendrékterna 1 Siljanstrakten, t.ex.
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Moras och Orsas. Dessa ytterplagg skall ha bram av lammskinn (franslammskinn) vid
kanten nedtill samt vid knéppningen fram och runt handlederna. Den kraftiga och
slitstarka ryaullen hos fjdllndsfaren anvindes for att sticka bruksplagg sdsom vantar,
sockar, trojor och varma underkldder som behdvdes for det dagliga livet med hart
skogsarbete, renskotsel och som skydd for den strdnga och kalla vintern. Vadmalen
var mycket viktig, bade for de bofasta och for samerna. Givetvis tog man ocksa
tillvara skinnen till olika &ndamal sdsom farskinnsféllar som ofta syddes ihop vid
fotdndan till en sovpase som var mycket vanligt hos samerna. Man har jamfort lokala
hundraériga farskinnsféllar med dagens Fjallndsfar och har da konstaterat att ullen ser
identisk ut i bade fargton och textur. Upplandsmuseét har latit undersoka gamla
"uppléndska slitryor" och kommit fram till att de bl.a. har tillverkats av ull vars
motsvarighet idag endast finns hos roslagsfaret. I Svirdsjo tillverkades skinntrojor,
korta kvinnotrdjor utan brdm, av skinn frén svirdsjofar. Ullen ar sa kallad "tyskull"
som dr knollrig, smakrusig, mycket mjuk och finfibrig och har anvints till olika
sorters finare handarbete.

2.2 Raserna

2.2.1 Dala palsfar

Ursprung: Broderna Bergstrom i Alvdalsésen, Dalarna.

Ursprungsomrade: Dalarna.

Aterupptickta: 1975 av Britt och Ingemar Norlin.

Kinnetecken: Vanligen vita, ibland morka tecken i ansikte och pa ben. Vikt 30-40
kg. Behornade baggar och ull av ryatyp, men ull av gobeléng- och finullstyp kan
finnas pa samma djur. Sk franslamm férekommer med liten korkskruvslock.

Om dala pélsfar

Populationsstorlek, kons- och dldersfordelning (2019/2020)

Antal levande vuxna dala palsfar var 429 st (371 tackor+58 baggar), effektiv
populationsstorlek (N.) var 86,6. Aldersfordelning framgar av figur 1. Antal founders
ar 25 med en ojamn founderrepresentation 1 dagens population.
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Figur 1. Alderspyramid dala pélsfar

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020)

Dala pélsfiren bevaras i 41 genbanksbeséttningar varav 37 ar privata och 4 dgs av
institutioner. Av dessa ér 15 st genbanker (37 %) in situ. Dala palsfarens antal varken
okar eller minskar just nu.

2.2.2 Fjdllndsfar

Ursprung: Gunhild Stilnacke, Fjéllnds (mellan Kiruna och Nikkaluokta), Lappland

Ursprungsomréide: Lappland.

Aterupptickta: 2005 av Mikael Agren.

Kiinnetecken: Firg vita med en gul ton i ullen. Svarta eller gra tecken forekommer.

Baggar ar kulliga eller har "l4tta" horn medan tackor ar kulliga. Ull &r av ryatyp med
varierande ldngd och lockighet men har mer bottenull och kortare tackull én ryaféret.
Tackor véger 25-40 kg och baggarna ca 30-50 kg.

Om fjallnasfar

Populationsstorlek, kons- och idldersfordelning (2019/2020)

Antal levande vuxna fjéllnédstar var 73 st (64 tackor+9 baggar), effektiv
populationsstorlek (N.) var 7,9. Aldersfordelning framgér av figur 2. Antal founders
ar 14 med en ojamn founderrepresentation i dagens population.

-
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Figur 2. Alderspyramid fjilln4sfar

Antal genbanker och andel ex situ/in situ 2019/2020

Fjéllndsfaren bevaras i 10 genbanksbesittningar varav 9 ar privata och 1 dgs av
institutioner. Av dessa ér 6 st genbanker (60 %) in situ. Fjéllndsfarens antal ar
minskande.
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2.2.3 Gestrikefdar

Ursprung: Mortebo, Ockelbo och Jéarbo, Géstrikland.

Ursprungsomrade: Géstrikland och sodra Halsingland.

Aterupptiickta: 1994 av Anita Grondahl.

Kéannetecken: Férg varierar fran svart, gra, brun till vit, ofta brokiga. Bdde behornade
tackor och baggar forekommer men djuren &r i regel kulliga. Ull &r av ryatyp och
vikten ligger mellan 30-40 kg.

Om gestrikefar

Populationsstorlek, kons- och ildersfordelning (2019/2020)

Antal levande vuxna gestrikefar var 227 st (201 tackor+26 baggar), effektiv
populationsstorlek (Ne) var 29,8. Aldersfordelning framgér av figur 3. Antal founders
ar 8 med en ojdmn founderrepresentation i dagens population.

Figur 3. Alderspyramid gestrikefar

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020)

Gestrikefaren bevaras 1 31 genbanksbeséttningar varav 26 ar privata och 5 dgs av
institutioner. Av dessa ér 9 st genbanker (29 %) in situ. Gestrikefarens antal ar
okande.

2.2.4 Helsingefar

Ursprung: Broderna Olander 1 Mélldngstuga, Hélsingland samt Mats Olsson 1
Boltjdrn, Medelpad.

Ursprungsomrade: Hilsingland och Medelpad.

Aterupptiickta: 1987 av Gun Marie Swessar

Kinnetecken: Firg varierar fran svart, brun, grd till vit. Teckningen har ofta vita
tecken som blés eller vita huvuden och pandateckning. Baggarna kan vara bade
kulliga och behornade och ulltypen &r oftast rya. Vikt 40-50 kg. Méanga av faren frén
Boltjérn har skillingar pa halsen.

Om helsingefar

Populationsstorlek, kons- och idldersfordelning (2019/2020)

Antal levande vuxna helsingefar var 1435 st (1264 tackor+171 baggar), effektiv
populationsstorlek (N.) var 193. Aldersfordelning framgar av figur 4. Antal founders
ar 10 med en ojamn founderrepresentation i dagens population.

-6-
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Figur 4. Alderspyramid helsingefar

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020)

Helsingefaren bevaras 1 125 genbanksbesittningar varav 120 ar privata och 5 dgs av
institutioner. Av dessa ér 11 st genbanker (8,8 %) in situ. Helsingefarens antal &r
okande.

2.2.5 Klovsjofar

Ursprung: Maj Olander, Kl6vsjo, Jamtland.

Ursprungsomréde: Jamtland.

Aterupptiickta: 1991 av Ivar Andreasson

Kinnetecken: Léng och glansig ull i huvudsak av ryatyp men dven vadmalsull
forekommer. Férgen dr 6vervdgande vit, ibland svart. Bruna och brokiga djur
forekommer. Ansikte dr ullfritt och glansigt. Tackor vager 40-50 kg, baggar 55-60 kg.

Om klovsjofar

Populationsstorlek, kons- och ildersfordelning (2019/2020)

Antal levande vuxna klovsjofar var 1046 st (895 tackor+151 baggar), effektiv
populationsstorlek (N.) var 131,1. Aldersfordelning framgér av figur 5. Antal
founders dr 17 med en ojimn founderrepresentation i dagens population.

-
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Figur 5. Alderspyramid klovsjofar

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020)

Klovsjofaren bevaras i 102 genbanksbeséttningar varav 100 dr privata och 2 dgs av
institutioner. Av dessa ér 7 st genbanker (6,9 %) in situ. Kl6vsjofarens antal ar
okande.

2.2.6 Roslagsfar

Ursprung: Henry och Maj Jansson pa Raggaron utanfor Osthammar, Uppland.
Ursprungsomréde: Roslagen.

Aterupptickta: 1992 av Nils Dahlbeck.

Kinnetecken: Vita eller svarta. Svarta djur ofta med vit kalott p4 huvud och vit
teckning pa benen. Ullen dr ofta av ryatyp och vikten dr ca 30 kg. Baggar har i regel
horn dven om ett fatal individer blir kulliga. Tackor ar kulliga. Ibland fods rostbruna
lamm men de bleks relativt snabbt och blir vita/smutsvita som vuxna.

Om roslagsfar

Populationsstorlek, kons- och aldersfordelning (2019/2020)

Antal levande vuxna roslagsfar var 926 st (836 tackor+90 baggar), effektiv
populationsstorlek (N.) var 124,8. Aldersfordelning framgér av figur 6. Antal
founders dr 47 med en ojdmn founderrepresentation i dagens population.

-8-
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Figur 6. Alderspyramid roslagsfar

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020)

Roslagsfaren bevaras 1 76 genbanksbesittningar varav 72 ér privata och 4 dgs av
institutioner. Av dessa ér 37 st genbanker (48,7 %) in situ. Roslagsfirens antal ar
svagt okande.

2.2.7 Svardsjofar

Ursprung: Anna Britta och Erland Johansson, Hillersboda, Svirdsjo, Dalarna.
Ursprungsomrade: Dalarna.

Aterupptickta: 1992 av Nils Dahlbeck

Kinnetecken: Sma till storleken ofta vita eller ibland svarta och da ofta med vita
tecken. Kulliga med krusig ull, mycket finfibrig och mjuk (sk “’tyskull”). Vikt 35-40
kg.

Om svirdsjofar

Populationsstorlek, kons- och aldersfordelning (2019/2020)

Antal levande vuxna svirdsjofar var 259 st (238 tackor+21 baggar), effektiv
populationsstorlek (N.) var 17,8. Aldersfordelning framgér av figur 7. Antal founders
ar 23 med en ojimn founderrepresentation i dagens population.
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Figur 7. Alderspyramid svirdsjofér

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020)

Sviérdsjofiren bevaras 1 29 genbanksbesattningar varav 27 dr privata och 2 dgs av
institutioner. Av dessa ér 5 st genbanker (17,2 %) in situ. Svardsjofarens antal ar
okande.

2.2.8 Tabacktorpsfar

Ursprung: Garden Tabacktorp, Véstansjo, Varmland.

Ursprungsomrade: Virmland.

Aterupptickta: 1992 av Lars Enlund och Nils Dahlbeck

Kinnetecken: Vanligen vita, men firgade forekommer i enstaka fall (och da med
gravlingsteckning- Badger - variant liknande texel blue). Baggar kulliga eller ibland
behornade, tackor kulliga. Ullen varierar, men ofta mjuk och lockig.

Mycket sma, tackor ca 20 kg , baggarna blir storre med aren.

Om tabacktorpsfar

Populationsstorlek, kons- och aldersfordelning (2019/2020)

Antal levande vuxna tabacktorpsfar var 64 st (51 tackor+13 baggar), effektiv
populationsstorlek (V) var 20,3. Aldersfordelning framgér av figur 8. Antal founders
ar 13 med en ojimn founderrepresentation i dagens population.

-10-
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Figur 8. Alderspyramid tabacktorpsfér

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020)

Tabacktorpsfaren bevaras i 8 genbanksbesittningar varav 8 ar privata och 0 dgs av
institutioner. Av dessa ér 2 st genbanker (25 %) in situ. Tabacktorpsfarens antal dr
svagt minskande.

2.2.9 Virmlandsfar

Ursprung: Bengt Sonesson i1 Virnds, Viarmland (djur insamlade fran hela Varmland
och nidromraden).

Ursprungsomride: Virmland med ndromraden.

Aterupptiickta: 1990 av Nils Dahlbeck.

Kiinnetecken: Varierar i farg och teckning och finns 1 alla farger som forekommer
hos far. Ullen varierar - gobeldng, rya och vadmalsull. Baggar kan vara bade kulliga
och behornade, tackorna &r kulliga. Vikt mellan 40-50 kg.

Om virmlandsfar

Populationsstorlek, kons- och aldersfordelning (2019/2020)

Antal levande vuxna virmlandsfar var 3742 st (3141 tackor+601 baggar), effektiv
populationsstorlek (N.) var 2017,9. Aldersfordelning med &lderspyramid kan fn inte
goras av tekniska orsaker. Antal founders dr 335 med en ojamn founderrepresentation
1 dagens population.

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020)

Viarmlandsfiren bevaras i 222 genbanksbesittningar varav 209 ér privata och 13 dgs
av institutioner. Av dessa dr 32 st genbanker (14,4 %) in situ. Virmlandsfarens antal
ar okande.

2.2.10 Asenfdr

Ursprung: Alvdalsasen, Dalarna.

Ursprungsomrade: Dalarna.

Aterupptickta: Britt Norlin, Eva och Axel Davidsson och Nils Dahlbeck.
Kinnetecken: Gra, svarta men ibland dven vita. Lammen fods ofta morka och ljusnar
efter hand. Tackor viager 30-40 kg medan baggar kan védga 40-45kg. Ullen ér finfibrig,
det finns djur av bade rya- och finullstyp. Baggarna har ofta horn.

-11-
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Om asenfar

Populationsstorlek, kons- och idldersfordelning (2019/2020)

Antal levande vuxna asenfar var 871 st (779 tackor+92 baggar), effektiv
populationsstorlek (Ne) var 111,2. Aldersfordelning visas i figur 9. Antal founders &r
48 med en ojamn founderrepresentation i dagens population.

Figur 9, Alderspyramid asenfir

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020)

Asenfiren bevaras i 77 genbanksbesittningar varav 76 ir privata och 1 4gs av
institutioner. Av dessa #r 11 st genbanker (14,3 %) in situ. Asenfarens antal ir
okande.

2.3 Exterior och funktion

Gemensamt for allmogefaren ar att de, iallafall jamfort med mer produktionsinriktade
farraser, ar sma (tackvikter 20-50 kg, baggvikter 30-60 kg), har relativt 1ag
fruktsamhet (1-2 lamm/tacka), &ven om hogre fruktsamhet forekommer, och ar goda
modrar. Allmént for allmogefar kan sigas att de har hallits extensivt ute pa fabodar
och skdrgardsdar under betessdsongen och att de i regel togs hem infor hostslakten. I
regel var betidckningen dé redan avklarad.

2.4 Hilsa och ohiilsa

Allmogefar upplevs i regel som friska och sunda djur. Det forekommer en del ohélsa
som hos alla far men det finns ingenting i1 dagsldget som visar att allmogefar skulle
vara speciellt sjuka eller pa annat sitt osunda. Foreningens genbanker har under snart
25 ér (sedan 1997) samlat in rapporter frdn anslutna genbanksbeséttningar dar bl a
dessa aspekter behandlas.

Maedi Visna (MV) har pétriaffats i ndgra enstaka genbanksbesittningar av allmogefar.
Med anledning av detta har FSA i samarbete med Géard- och djurhédlsan AB arbetat
aktivt med att fa besdttningar av allmogefér att ansluta sig till MV-programmet. Idag
har manga beséattningar MV3 status.

-12-
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3. Avelsmal

3.1 Avelspolicy

De gamla lantraserna av allmogefar skall bevaras som genbanker med sé stor genetisk
variation som mojligt och med de egenskaper (se under “Kortsiktiga mal”,
karakterisering och dokumentation) som var kénnetecknande for populationerna nir
det aktiva bevarandearbetet padborjades. Aveln skall bedrivas utan ensidiga avelsmal.
Djur som uppvisar arftliga defekter och icke dnskvérda egenskaper, t ex daligt lynne,
samt djur med egenskaper och hérstamning som tyder pa korsning skall undantas fran
avel. Hallande av genbanker inom det ursprungliga geografiska omradet ska
stimuleras, (se nedan) sa en viss andel av besdttningarna fortfarande finns dar.

3.2 Langsiktiga mal
FSA har som mal med avelsarbetet att:
o samtliga allmogeférraser skall nd en effektiv populationsstorlek storre dn 500

e gruppbetickning som parningsmodell utreds och undersoks med avseende pé
partnerval och baggrepresentation i avkomman
FSA anser att malet dr viktigt sd det kvarstar. FSA kommer att aterigen soka
medel for att genomfora genetiska studier gdllande partnerval.

e minst 20% av antalet djur i respektive genbank hélles inom ursprungsomradet
(in situ; definieras som ett geografiskt omrade) om sa dr mojligt utan att
negativt paverka den effektiva populationsstorleken.

e medelsliktskapet sjunker i genbankerna och dirmed bibehélls genetisk
diversitet, motverkas inavel och representationen av founderindivider
utjdmnas

e samtliga allmogeférraser ska vara undersokta genetiskt med avseende pa
genetisk variation och genetisk differentiering

3.3 Kortsiktiga mal
FSA vill verka for att (under 2021-2022):
e samtliga allmogefarraser ar karakteriserade och dokumenterade pa ett
betryggande sétt infor det framtida bevarandearbetet.

e fOreningen anordnar regelbundet genbankskonferenser for genbanksansvariga
och andra relevanta funktionirer for att diskutera bevarandearbetet och gé

igenom resultatet av drets arbete

e samtliga individer (nu levande och historiska) allmogefér finns inlagda i
Elitlamm Allmoge (FSA:s stambok) och att data &r validerat

e samtliga genbanker av allmogefir kan analyseras och f6ljas upp med hjélp av
Sparks* och PMx**.

e rutiner och metodik finns framtagen for att utnyttja PMx** 1 bevarandearbetet

-13-
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e kontinuerlig utbildning i PMx for genbanksansvariga ska genomforas

e planeringen av avelsarbetet grundar sig pa analys av medelsléktskap (MK)

*Sparks (Single Population Analysis and Records Keeping System) har utvecklats av ISIS
(International Species Information Systems)och anvinds som “studbook’ i ett stort antal djurparker
vdrlden éver. FSA kommer att anvinda Sparks for att kvalitetssikra data, generera demografiska data
samt majliggora export av data fran Elitlamm till PMx*¥*,

**PMx (Population Manager x) Ballou, J.D., Lacy, R.C., Pollak, J.P. (2011). PMx: Software for
demographic and genetic analysis and management of pedigreed populations (Version 1.0.20120323).
Chicago Zoological Society, Brookfield, Illinois, USA. Available from
http://www.vortex9.org/PMx.html

4. Avelsarbetets genomforande
4.1 Genomforande
FSA bedriver sitt avelsarbete genom att:
e en sluten stambok finns for var och en av samtliga allmogefarraser (se 4.3
Stambok nedan)
e genbankskontrakt finns upprittade med samtliga dgare av allmogefar i
genbank
e genbanksintyg utfirdas for samtliga djur i genbank dér behov foreligger, t ex
vid forséljning
e samtliga genbanker vid varje arsslut inldmnar en arsrapport innehéllande bl a
uppgifter om antal djur i avel, lamningar, ev sjukdomar och annat som kan
vara av virde 1 avelsarbetet
e varje ras har en genbanksansvarig som administrerar genbanken och bl a
hjélper genbankerna att vilja avelsdjur med hjélp av PMx och medelslidktskap
e avelsdjur ska ej ha menliga defekter (horntranghet etc) men ska annars framst
véljas utifran genetiska, bevarandemissiga aspekter
e allmogefarsraserna bevaras med minsta mdjliga urval, dvs de ska bevaras och
inte utvecklas mot ensidiga avelsmal
e utfora inventering och beskrivning av samtliga allmogefarraser samt skapa
former for en periodiskt aterkommande inventering
e verka fOr att s& ménga handjur som mojligt anvénds 1 avelsarbetet
e lamm ska ha kiind mor och far
e betidckning med baggar i grupp kan ske med dispens fran FSA. FSA anser det
viktigt att dessa djur fortséttningsvis kan inga i respektive genbank. Det dr
dock viktigt att huvudparten av populationen har helt kind hiarstamning men
ndgra beséttningar bor tillitas att anvinda gruppbetickning av kulturhistoriska
och genetiska skal. I besdttningar med gruppbetickning dr harstamningen pa
handjurssidan kiind men inte sdker. Alla potentiella fader dr kdnda, rasrena och
ingér 1 betdckningsgrupp.
e om sd dr ekonomiskt och praktiskt mdjligt kontrollera exakt hirstamning dven
vid gruppbetickning (med molekyldrbiologiska metoder)
e ndra sliktskapsavel i mojligaste mén skall undvikas
e verka fOr fortsatt insamling av sperma och samarbeta med Jordbruksverket om
vilka baggars sperma som ska samlas samt hur sperma fran baggar i
spermabank kan anvéndas. Foreningens dnskemaél dr att denna sperma endast
ska anvéndas till stambokforda tackor eller till tackor som foreningens styrelse
har godként
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e med hjilp av ldmplig mjukvara folja avelsarbetet och att medelsldktskapet i
genbankerna sjunker samt att representationen av genbankernas
founderindivider utjamnas i dagens population

e basera dtgirder/avelsarbete pa utforda genetiska undersékningar for att kunna
bedriva ett korrekt avelsarbete

Ovanstaende riktlinjer kan styrelsen i enstaka, sirskilda fall delvis &sidosatta. Ett
sarskilt fall kan t ex vara rdddandet av genetiskt viktiga/unika individer.

4.2 Officiell avelsorganisation
Féravelsforbundet ér officiell avelsorganisation, men har delegerat ut
forvaltningen av avelsprogrammet till Foreningen svenska allmogefar.

4.3 Stambok

Samtliga individer, nu levande och historiska ingar 1 FSA:s stambok. Boken
baserar sig pa Elitlamm (anpassat till bevarandeverksamhet). Varje ras har en
genbanksansvarig som ocksa administrerar sin ras i Elitlamm via ett
webgranssnitt.

Ett djur réknas som renrasigt endast om genbanksintyg finns och samtliga forfader
finns med i stamboken eller kan anses kidnda pa annat sétt (t ex kommer fran
ursprungsbesittning), dvs inkorsning tillats inte och intyg pa anslutning till
genbank krivs. Observera att djur som hirstammar fran en baggrupp (dér
gruppbetickning har skett) riknas som renrasigt om samtliga baggar som har
ingatt 1 baggruppen finns med i stamboken. Gruppbetdckning innebér att en andel
av rasens hérstamning anges som kénd (known) men inte séker (certain).

Samtliga raser som ingér i benimningen “allmogefir” bevaras var for sig. Aven
om detta medfor mindre effektiva populationsstorlekar menar FSA att vi inte vet
tillrackligt mycket om den genetiska populationsstrukturen som t ex graden av
skillnader/likheter mellan olika raser. Det dr mdjligt att vissa raser kan slas ihop
och bevaras under en genbank (vid genetiska problem eller for att 6ka N.) men
viktiga genetiska fakta saknas.

4.4 Identifiering och registrering av djur

Registrering och identifiering av djurs identitet och hédrstamning skall vara de
enskilda djurdgarnas angeldgenhet och ske enligt de regler som finns i
Jordbruksverkets foreskrifter angaende mérkning av djur. Hérstamning skall
styrkas med uppgifter fran Foreningen Svenska Allmogeférs
genbank/hdrstamningskontroll. Alla djur anslutna till genbank identifieras
dessutom i genbanksintyget via ett individunikt registreringsnummer sk
genbanksnummer.

I de raser dar gruppbetidckning anvinds anges som far at respektive lamm 1 den
aktuella beséttningen det arets baggrupp. Baggruppens sammanséttning skall vara
kind (ger status known hos delar av stamboken enligt PMx) och det ska gé enkelt
att hirleda vilka individer som har ingétt. Det ska alltid vara mgjligt att hédrleda
ett lamm till en specifik mor. Observera att om tackan har en baggrupp som far
eller tidigare 1 hennes harstamning sd kommer inte heller hennes hédrstamning att
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vara 100 % siker (certain, PMx). Vid analysen av genbanken 1 PMx anges
andelen av genbanken vars héarstamning ér kénd (known) och vilken andel av
densamma som dven dr sdker (certain).

4.5 Analys och uppfoljning av genbanker; metod for avelsvirdering

Ur stamboken kan FSA exportera data och analysera dessa med avseende pé en
méngd demografiska och genetiska faktorer. FSA anvénder sig av medelslidktskap
som ett verktyg for att minimera inavel, utjdimna founderrepresentation i dagens
genbanker och for att sinka medelslidktskapet inom genbankerna.

Medelslédktskap (en individs medelsliktskap till alla andra, levande individer i
rasen) anvands for att bibehalla en 1angsiktig genetisk diversitet, forhindra nira
inavel och jimna ut representationen av rasernas founders i dagens population.
Genom att sékerstélla att de individer med lagst medelsliktskap fir avkommor
bibehéller man genetisk variation, minskar inavel och ser till att den genetiska
variation som fanns vid avelsarbetets borjan (dvs fran founders) utjdmnas och tas
till vara. For att kunna anvinda medelslaktskap som metod behdver man en
komplett stambok och verktyg for att analysera den viket FSA, efter ett stort
arbete, har idag.

Denna avelsplan skall vara foremal for regelbunden omprévning och ha en
giltighetstid pd fem ar fran beslutsdagen.

Denna avelsplan har godkénts av Foreningen Svenska Allmogeférs arsmote den 17/3
2007.

Avelsplanen har sedan dess ytterligare reviderats (med arsmdotets tillstand) 1 april
manad 2007 for att kunna antas av SJV.

Revidering har skett 1 juni och oktober 2010 vilket har godkénts av styrelsen 1 FSA
Revidering har skett 1 februari ménad 2014 vilket har godkénts av styrelsen for FSA

Revidering har skett i november/december 2014 vilket har godkénts av styrelsen for
FSA

Revidering har skett 1 april 2016 vilket har godkénts av styrelsen for FSA

Revidering har skett i mars 2021 vilket har godkénts av styrelsen for FSA.

2021-04-30

For styrelsen
Jirka Béarnlund Fors
Ordforande
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