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1. Inledning 
Sedan Föreningen Svenska Allmogefår (FSA) bildades vid ett första medlemsmöte på 

Julita gård 1995 har hittills tio raser/grupper av allmogefår återupptäckts och ingår nu 

i genbanken (Dala Pälsfår, Fjällnäsfår, Gestrikefår, Helsingefår, Klövsjöfår, 

Roslagsfår, Svärdsjöfår, Tabacktorpsfår, Värmlandsfår och Åsenfår). Dessa bevaras 

av föreningens 1173 (2020/2021) medlemmar i totalt 762 genbanker. En stor andel 

(6,9-60 %) av dessa återfinns fortfarande i respektive ras ursprungsområde (in situ).  

 

Taxonomisk status hos dessa raser/grupper är i nuläget oklar. I en undersökning av 

Miika Tapio (Tapio et al, Mol Ecol vol 14, no.13, 2005) bidrog FSA med material 

från allmogefår vilka undersöktes genetiskt tillsammans med ett stort antal andra 

fårraser. Flera allmogefårraser (värmlandsfår och åsenfår) slogs ihop till benämningen 

”skogsfår” vilket gör tolkningen av data svår då dessa raser är tämligen olika. 

Däremot analyserades dala-pälsfår och roslagsfår som individuella raser och de 

befanns ha relativt låg genetisk variation men samtidigt var den undersökta 

variationen unik. Vidare genetiska undersökningar har utförts av Dahlberg (Dahlberg, 

Linnea, 2012. Genetic variation in local Swedish sheep breeds. Avancerad nivå, A1N, 

A1F eller AXX ( A1F). Uppsala: SLU, Institutionen för husdjursgenetik). I studien 

analyserades nio av de tio allmogefårsraserna (ej Tabacktorpsfår) med 

mikrosatellitmarkörer.  Resultaten visade på en förvånande genetisk diversitet mellan 

varje ras, där minst en allel är unik för varje ras. Trots att urvalet av proverna kan 

ifrågasättas, få antal prover och många individer är nära besläktade, fanns en klar 

variation av alleler inom varje ras. FSA har erhållit medel från Jordbruksverket för att 

utöka antalet analyserade prover. Materialet är insamlat och genetiska analyser är 

gjorda. Återstår att sammanställa och analysera data. Även ullprover har samlats in 

där data visar på skillnader mellan raserna. Helt klart är dock att samtliga raser av 

allmogefår representerar en lokalt framkommen och adapterad population där 

fenotypiska (utseende- och beteendemässiga) skillnader finns.  

 

 

 

2. Djurmaterialet 

 
2.1 Allmogefårens betydelse ur ett kulturhistoriskt perspektiv 

Får av allmogetyp var förr vanligt förekommande över hela landet, men redan under 

1500-talet påbörjade Gustav Vasa försök att starta husdjursförädling och lät importera 

utländska fårraser till Sverige. Trots dessa försök behölls de inhemska fårvarianterna 

till stor del av de svenska bönderna ända fram till 1800-talet då de minskade drastiskt. 

Under den perioden kom staten med återkommande påtryckningar att ullkvalitét och 

köttproduktion hos Sveriges fårpopulation skulle förbättras och istället för de små och 

allsidiga fårtyper som hållit landsbygdens folk med ull, skinn och kött, importerades 

mer specialiserade fårraser; raser med ull som passade moderna spinnmaskiner och 

raser med hög köttproduktion, både vad gäller vikt och avkastning i livdjur. 

 

Vissa allmogeraser har använts i speciella, lokala klädesplagg eller mattor. Några 

exempel bland flera på sådana användningsområden tas upp här. Hos en del unga 

lamm hos dala pälsfåren finns en speciell pälslock där den långa stapeln slutar i en 

liten korkskruv. Dessa lammskinn användes tidigare som bräm på kasungen. 

Kasungen är vinterns ytterplagg till de flesta sockendräkterna i Siljanstrakten, t.ex. 
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Moras och Orsas. Dessa ytterplagg skall ha bräm av lammskinn (franslammskinn) vid 

kanten nedtill samt vid knäppningen fram och runt handlederna. Den kraftiga och 

slitstarka ryaullen hos fjällnäsfåren användes för att sticka bruksplagg såsom vantar, 

sockar, tröjor och varma underkläder som behövdes för det dagliga livet med hårt 

skogsarbete, renskötsel och som skydd för den stränga och kalla vintern. Vadmalen 

var mycket viktig, både för de bofasta och för samerna. Givetvis tog man också 

tillvara skinnen till olika ändamål såsom fårskinnsfällar som ofta syddes ihop vid 

fotändan till en sovpåse som var mycket vanligt hos samerna. Man har jämfört lokala 

hundraåriga fårskinnsfällar med dagens Fjällnäsfår och har då konstaterat att ullen ser 

identisk ut i både färgton och textur. Upplandsmuseét har låtit undersöka gamla 

"uppländska slitryor" och kommit fram till att de bl.a. har tillverkats av ull vars 

motsvarighet idag endast finns hos roslagsfåret. I Svärdsjö tillverkades skinntröjor, 

korta kvinnotröjor utan bräm, av skinn från svärdsjöfår. Ullen är så kallad "tyskull" 

som är knollrig, småkrusig, mycket mjuk och finfibrig och har använts till olika 

sorters finare handarbete. 

 

2.2 Raserna 

2.2.1 Dala pälsfår 

Ursprung: Bröderna Bergström i Älvdalsåsen, Dalarna. 

Ursprungsområde: Dalarna. 

Återupptäckta: 1975 av Britt och Ingemar Norlin. 

Kännetecken: Vanligen vita, ibland mörka tecken i ansikte och på ben. Vikt 30-40 

kg. Behornade baggar och ull av ryatyp, men ull av gobeläng- och finullstyp kan 

finnas på samma djur. Sk franslamm förekommer med liten korkskruvslock. 

 

Om dala pälsfår 

Populationsstorlek, köns- och åldersfördelning (2019/2020) 

Antal levande vuxna dala pälsfår var 429 st (371 tackor+58 baggar), effektiv 

populationsstorlek (Ne) var 86,6. Åldersfördelning framgår av figur 1. Antal founders 

är 25 med en ojämn founderrepresentation i dagens population.   
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Figur 1. Ålderspyramid dala pälsfår 

 

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020) 

Dala pälsfåren bevaras i 41 genbanksbesättningar varav 37 är privata och 4 ägs av 

institutioner. Av dessa är 15 st genbanker (37 %) in situ. Dala pälsfårens antal varken 

ökar eller minskar just nu. 

 

2.2.2 Fjällnäsfår 

Ursprung: Gunhild Stålnacke, Fjällnäs (mellan Kiruna och Nikkaluokta), Lappland 

Ursprungsområde: Lappland. 

Återupptäckta: 2005 av Mikael Ågren. 

Kännetecken: Färg vita med en gul ton i ullen. Svarta eller grå tecken förekommer. 

Baggar är kulliga eller har "lätta" horn medan tackor är kulliga. Ull är av ryatyp med 

varierande längd och lockighet men har mer bottenull och kortare täckull än ryafåret. 

Tackor väger 25-40 kg och baggarna ca 30-50 kg.  

 

Om fjällnäsfår 

Populationsstorlek, köns- och åldersfördelning (2019/2020) 

Antal levande vuxna fjällnäsfår var 73 st (64 tackor+9 baggar), effektiv 

populationsstorlek (Ne) var 7,9. Åldersfördelning framgår av figur 2. Antal founders 

är 14 med en ojämn founderrepresentation i dagens population.   
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Figur 2. Ålderspyramid fjällnäsfår 

 

Antal genbanker och andel ex situ/in situ 2019/2020 

Fjällnäsfåren bevaras i 10 genbanksbesättningar varav 9 är privata och 1 ägs av 

institutioner. Av dessa är 6 st genbanker (60 %) in situ. Fjällnäsfårens antal är 

minskande. 
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2.2.3 Gestrikefår 

Ursprung: Mörtebo, Ockelbo och Järbo, Gästrikland. 

Ursprungsområde: Gästrikland och södra Hälsingland. 

Återupptäckta: 1994 av Anita Gröndahl. 

Kännetecken: Färg varierar från svart, grå, brun till vit, ofta brokiga. Både behornade 

tackor och baggar förekommer men djuren är i regel kulliga. Ull är av ryatyp och 

vikten ligger mellan 30-40 kg. 

  

Om gestrikefår 

Populationsstorlek, köns- och åldersfördelning (2019/2020) 

Antal levande vuxna gestrikefår var 227 st (201 tackor+26 baggar), effektiv 

populationsstorlek (Ne) var 29,8. Åldersfördelning framgår av figur 3. Antal founders 

är 8 med en ojämn founderrepresentation i dagens population.   

 

 
Figur 3. Ålderspyramid gestrikefar 

 

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020) 

Gestrikefåren bevaras i 31 genbanksbesättningar varav 26 är privata och 5 ägs av 

institutioner. Av dessa är 9 st genbanker (29 %) in situ. Gestrikefårens antal är 

ökande. 

 

2.2.4 Helsingefår 

Ursprung: Bröderna Olander i Mållångstuga, Hälsingland samt Mats Olsson i 

Boltjärn, Medelpad. 

Ursprungsområde: Hälsingland och Medelpad. 

Återupptäckta: 1987 av Gun Marie Swessar 

Kännetecken: Färg varierar från svart, brun, grå till vit. Teckningen har ofta vita 

tecken som bläs eller vita huvuden och pandateckning. Baggarna kan vara både 

kulliga och behornade och ulltypen är oftast rya. Vikt 40-50 kg. Många av fåren från 

Boltjärn har skillingar på halsen. 

 

Om helsingefår 

Populationsstorlek, köns- och åldersfördelning (2019/2020) 

Antal levande vuxna helsingefår var 1435 st (1264 tackor+171 baggar), effektiv 

populationsstorlek (Ne) var 193. Åldersfördelning framgår av figur 4. Antal founders 

är 10 med en ojämn founderrepresentation i dagens population.   
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Figur 4. Ålderspyramid helsingefår 

 

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020) 

Helsingefåren bevaras i 125 genbanksbesättningar varav 120 är privata och 5 ägs av 

institutioner. Av dessa är 11 st genbanker (8,8 %) in situ. Helsingefårens antal är 

ökande. 

 

2.2.5 Klövsjöfår 

Ursprung: Maj Olander, Klövsjö, Jämtland. 

Ursprungsområde: Jämtland. 

Återupptäckta: 1991 av Ivar Andreasson 

Kännetecken: Lång och glansig ull i huvudsak av ryatyp men även vadmalsull 

förekommer. Färgen är övervägande vit, ibland svart. Bruna och brokiga djur 

förekommer. Ansikte är ullfritt och glansigt. Tackor väger 40-50 kg, baggar 55-60 kg. 

 

Om klövsjöfår 

Populationsstorlek, köns- och åldersfördelning (2019/2020) 

Antal levande vuxna klövsjöfår var 1046 st (895 tackor+151 baggar), effektiv 

populationsstorlek (Ne) var 131,1. Åldersfördelning framgår av figur 5. Antal 

founders är 17 med en ojämn founderrepresentation i dagens population.   
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Figur 5. Ålderspyramid klövsjöfår 

 

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020) 

Klövsjöfåren bevaras i 102 genbanksbesättningar varav 100 är privata och 2 ägs av 

institutioner. Av dessa är 7 st genbanker (6,9 %) in situ. Klövsjöfårens antal är 

ökande. 

 

2.2.6 Roslagsfår 

Ursprung: Henry och Maj Jansson på Raggarön utanför Östhammar, Uppland. 

Ursprungsområde: Roslagen. 

Återupptäckta: 1992 av Nils Dahlbeck. 

Kännetecken: Vita eller svarta. Svarta djur ofta med vit kalott på huvud och vit 

teckning på benen. Ullen är ofta av ryatyp och vikten är ca 30 kg. Baggar har i regel 

horn även om ett fåtal individer blir kulliga. Tackor är kulliga. Ibland föds rostbruna 

lamm men de bleks relativt snabbt och blir vita/smutsvita som vuxna. 

 

Om roslagsfår 

Populationsstorlek, köns- och åldersfördelning (2019/2020) 

Antal levande vuxna roslagsfår var 926 st (836 tackor+90 baggar), effektiv 

populationsstorlek (Ne) var 124,8. Åldersfördelning framgår av figur 6. Antal 

founders är 47 med en ojämn founderrepresentation i dagens population.   
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Figur 6. Ålderspyramid roslagsfår 

 

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020) 

Roslagsfåren bevaras i 76 genbanksbesättningar varav 72 är privata och 4 ägs av 

institutioner. Av dessa är 37 st genbanker (48,7 %) in situ. Roslagsfårens antal är 

svagt ökande. 

 

2.2.7 Svärdsjöfår 

Ursprung: Anna Britta och Erland Johansson, Hillersboda, Svärdsjö, Dalarna. 

Ursprungsområde: Dalarna. 

Återupptäckta: 1992 av Nils Dahlbeck 

Kännetecken: Små till storleken ofta vita eller ibland svarta och då ofta med vita 

tecken. Kulliga med krusig ull, mycket finfibrig och mjuk (sk ”tyskull”). Vikt 35-40 

kg. 

 

Om svärdsjöfår 

Populationsstorlek, köns- och åldersfördelning (2019/2020) 

Antal levande vuxna svärdsjöfår var 259 st (238 tackor+21 baggar), effektiv 

populationsstorlek (Ne) var 17,8. Åldersfördelning framgår av figur 7. Antal founders 

är 23 med en ojämn founderrepresentation i dagens population.   
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Figur 7. Ålderspyramid svärdsjöfår 

 

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020) 

Svärdsjöfåren bevaras i 29 genbanksbesättningar varav 27 är privata och 2 ägs av 

institutioner. Av dessa är 5 st genbanker (17,2 %) in situ. Svärdsjöfårens antal är 

ökande. 

 

2.2.8 Tabacktorpsfår 

Ursprung: Gården Tabacktorp, Västansjö, Värmland. 

Ursprungsområde: Värmland. 

Återupptäckta: 1992 av Lars Enlund och Nils Dahlbeck 

Kännetecken: Vanligen vita, men färgade förekommer i enstaka fall (och då med 

grävlingsteckning- Badger - variant liknande texel blue). Baggar kulliga eller ibland 

behornade, tackor kulliga. Ullen varierar, men ofta mjuk och lockig. 

Mycket små, tackor ca 20 kg , baggarna blir större med åren. 

 

Om tabacktorpsfår 

Populationsstorlek, köns- och åldersfördelning (2019/2020) 

Antal levande vuxna tabacktorpsfår var 64 st (51 tackor+13 baggar), effektiv 

populationsstorlek (Ne) var 20,3. Åldersfördelning framgår av figur 8. Antal founders 

är 13 med en ojämn founderrepresentation i dagens population.   
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Figur 8. Ålderspyramid tabacktorpsfår 

 

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020) 

Tabacktorpsfåren bevaras i 8 genbanksbesättningar varav 8 är privata och 0 ägs av 

institutioner. Av dessa är 2 st genbanker (25 %) in situ. Tabacktorpsfårens antal är 

svagt minskande. 

 

2.2.9 Värmlandsfår 

Ursprung: Bengt Sonesson i Värnäs, Värmland (djur insamlade från hela Värmland 

och närområden). 

Ursprungsområde: Värmland med närområden. 

Återupptäckta: 1990 av Nils Dahlbeck. 

Kännetecken: Varierar i färg och teckning och finns i alla färger som förekommer 

hos får. Ullen varierar - gobeläng, rya och vadmalsull. Baggar kan vara både kulliga 

och behornade, tackorna är kulliga. Vikt mellan 40-50 kg. 

 

Om värmlandsfår 

Populationsstorlek, köns- och åldersfördelning (2019/2020) 

Antal levande vuxna värmlandsfår var 3742 st (3141 tackor+601 baggar), effektiv 

populationsstorlek (Ne) var 2017,9. Åldersfördelning med ålderspyramid kan fn inte 

göras av tekniska orsaker. Antal founders är 335 med en ojämn founderrepresentation 

i dagens population.  

 

 Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020) 

Värmlandsfåren bevaras i 222 genbanksbesättningar varav 209 är privata och 13 ägs 

av institutioner. Av dessa är 32 st genbanker (14,4 %) in situ. Värmlandsfårens antal 

är ökande. 

 

2.2.10 Åsenfår 

Ursprung: Älvdalsåsen, Dalarna. 

Ursprungsområde: Dalarna. 

Återupptäckta: Britt Norlin, Eva och Axel Davidsson och Nils Dahlbeck. 

Kännetecken: Grå, svarta men ibland även vita. Lammen föds ofta mörka och ljusnar 

efter hand. Tackor väger 30-40 kg medan baggar kan väga 40-45kg. Ullen är finfibrig, 

det finns djur av både rya- och finullstyp. Baggarna har ofta horn. 
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Om åsenfår 

Populationsstorlek, köns- och åldersfördelning (2019/2020) 

Antal levande vuxna åsenfår var 871 st (779 tackor+92 baggar), effektiv 

populationsstorlek (Ne) var 111,2. Åldersfördelning visas i figur 9. Antal founders är 

48 med en ojämn founderrepresentation i dagens population. 

 

 
Figur 9, Ålderspyramid åsenfår 

 

Antal genbanker och andel ex situ/in situ (2019/2020) 

Åsenfåren bevaras i 77 genbanksbesättningar varav 76 är privata och 1 ägs av 

institutioner. Av dessa är 11 st genbanker (14,3 %) in situ. Åsenfårens antal är 

ökande. 

 

2.3 Exteriör och funktion 

Gemensamt för allmogefåren är att de, iallafall jämfört med mer produktionsinriktade 

fårraser, är små (tackvikter 20-50 kg, baggvikter 30-60 kg), har relativt låg 

fruktsamhet (1-2 lamm/tacka), även om högre fruktsamhet förekommer, och är goda 

mödrar. Allmänt för allmogefår kan sägas att de har hållits extensivt ute på fäbodar 

och skärgårdsöar under betessäsongen och att de i regel togs hem inför höstslakten. I 

regel var betäckningen då redan avklarad.  

 

2.4 Hälsa och ohälsa 

Allmogefår upplevs i regel som friska och sunda djur. Det förekommer en del ohälsa 

som hos alla får men det finns ingenting i dagsläget som visar att allmogefår skulle 

vara speciellt sjuka eller på annat sätt osunda. Föreningens genbanker har under snart 

25 år (sedan 1997) samlat in rapporter från anslutna genbanksbesättningar där bl a 

dessa aspekter behandlas.  

 

Maedi Visna (MV) har påträffats i några enstaka genbanksbesättningar av allmogefår. 

Med anledning av detta har FSA i samarbete med Gård- och djurhälsan AB arbetat 

aktivt med att få besättningar av allmogefår att ansluta sig till MV-programmet. Idag 

har många besättningar MV3 status. 
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3. Avelsmål 
3.1 Avelspolicy 

De gamla lantraserna av allmogefår skall bevaras som genbanker med så stor genetisk 

variation som möjligt och med de egenskaper (se under ”Kortsiktiga mål”, 

karakterisering och dokumentation) som var kännetecknande för populationerna när 

det aktiva bevarandearbetet påbörjades. Aveln skall bedrivas utan ensidiga avelsmål. 

Djur som uppvisar ärftliga defekter och icke önskvärda egenskaper, t ex dåligt lynne, 

samt djur med egenskaper och härstamning som tyder på korsning skall undantas från 

avel. Hållande av genbanker inom det ursprungliga geografiska området ska 

stimuleras, (se nedan) så en viss andel av besättningarna fortfarande finns där. 

 

3.2 Långsiktiga mål  

FSA har som mål med avelsarbetet att: 

• samtliga allmogefårraser skall nå en effektiv populationsstorlek större än 500  

 

• gruppbetäckning som parningsmodell utreds och undersöks med avseende på 

partnerval och baggrepresentation i avkomman 

FSA anser att målet är viktigt så det kvarstår. FSA kommer att återigen söka 

medel för att genomföra genetiska studier gällande partnerval.  

 

• minst 20% av antalet djur i respektive genbank hålles inom ursprungsområdet 

(in situ; definieras som ett geografiskt område) om så är möjligt utan att 

negativt påverka den effektiva populationsstorleken. 

 

• medelsläktskapet sjunker i genbankerna och därmed bibehålls genetisk 

diversitet, motverkas inavel och representationen av founderindivider 

utjämnas  

 

• samtliga allmogefårraser ska vara undersökta genetiskt med avseende på 

genetisk variation och genetisk differentiering 

 

 

3.3 Kortsiktiga mål 

FSA vill verka för att (under 2021-2022): 

• samtliga allmogefårraser är karakteriserade och dokumenterade på ett 

betryggande sätt inför det framtida bevarandearbetet.  

 

• föreningen anordnar regelbundet genbankskonferenser för genbanksansvariga 

och andra relevanta funktionärer för att diskutera bevarandearbetet och gå 

igenom resultatet av årets arbete 

 

• samtliga individer (nu levande och historiska) allmogefår finns inlagda i 

Elitlamm Allmoge (FSA:s stambok) och att data är validerat 

 

• samtliga genbanker av allmogefår kan analyseras och följas upp med hjälp av 

Sparks* och PMx**.  

 

• rutiner och metodik finns framtagen för att utnyttja PMx** i bevarandearbetet 
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• kontinuerlig utbildning i PMx för genbanksansvariga ska genomföras 

 

• planeringen av avelsarbetet grundar sig på analys av medelsläktskap (MK) 

 
*Sparks (Single Population Analysis and Records Keeping System) har utvecklats av ISIS 

(International Species Information Systems)och används som “studbook” i ett stort antal djurparker 

världen över. FSA kommer att använda Sparks för att kvalitetssäkra data, generera demografiska data 

samt möjliggöra export av data från Elitlamm till PMx**. 

**PMx (Population Manager x) Ballou, J.D., Lacy, R.C., Pollak, J.P. (2011). PMx: Software for 

demographic and genetic analysis and management of pedigreed populations (Version  1.0.20120323). 

Chicago Zoological Society, Brookfield, Illinois, USA. Available from 

http://www.vortex9.org/PMx.html 
 

4. Avelsarbetets genomförande 

4.1 Genomförande  

FSA bedriver sitt avelsarbete genom att: 

• en sluten stambok finns för var och en av samtliga allmogefårraser (se 4.3 

Stambok nedan) 

• genbankskontrakt finns upprättade med samtliga ägare av allmogefår i 

genbank 

• genbanksintyg utfärdas för samtliga djur i genbank där behov föreligger, t ex 

vid försäljning 

• samtliga genbanker vid varje årsslut inlämnar en årsrapport innehållande bl a 

uppgifter om antal djur i avel, lamningar, ev sjukdomar och annat som kan 

vara av värde i avelsarbetet 

• varje ras har en genbanksansvarig som administrerar genbanken och bl a 

hjälper genbankerna att välja avelsdjur med hjälp av PMx och medelsläktskap 

• avelsdjur ska ej ha menliga defekter (horntrånghet etc) men ska annars främst 

väljas utifrån genetiska, bevarandemässiga aspekter 

• allmogefårsraserna bevaras med minsta möjliga urval, dvs de ska bevaras och 

inte utvecklas mot ensidiga avelsmål 

• utföra inventering och beskrivning av samtliga allmogefårraser samt skapa 

former för en periodiskt återkommande inventering 

• verka för att så många handjur som möjligt används i avelsarbetet  

• lamm ska ha känd mor och far  

• betäckning med baggar i grupp kan ske med dispens från FSA. FSA anser det 

viktigt att dessa djur fortsättningsvis kan ingå i respektive genbank. Det är 

dock viktigt att huvudparten av populationen har helt känd härstamning men 

några besättningar bör tillåtas att använda gruppbetäckning av kulturhistoriska 

och genetiska skäl. I besättningar med gruppbetäckning är härstamningen på 

handjurssidan känd men inte säker. Alla potentiella fäder är kända, rasrena och 

ingår i betäckningsgrupp. 

• om så är ekonomiskt och praktiskt möjligt kontrollera exakt härstamning även 

vid gruppbetäckning (med molekylärbiologiska metoder) 

• nära släktskapsavel i möjligaste mån skall undvikas  

• verka för fortsatt insamling av sperma och samarbeta med Jordbruksverket om 

vilka baggars sperma som ska samlas samt hur sperma från baggar i 

spermabank kan användas. Föreningens önskemål är att denna sperma endast 

ska användas till stambokförda tackor eller till tackor som föreningens styrelse 

har godkänt 
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• med hjälp av lämplig mjukvara följa avelsarbetet och att medelsläktskapet i 

genbankerna sjunker samt att representationen av genbankernas 

founderindivider utjämnas i dagens population 

• basera åtgärder/avelsarbete på utförda genetiska undersökningar för att kunna 

bedriva ett korrekt avelsarbete 

 

Ovanstående riktlinjer kan styrelsen i enstaka, särskilda fall delvis åsidosätta. Ett 

särskilt fall kan t ex vara räddandet av genetiskt viktiga/unika individer. 

 

4.2 Officiell avelsorganisation 

Fåravelsförbundet är officiell avelsorganisation, men har delegerat ut 

förvaltningen av avelsprogrammet till Föreningen svenska allmogefår. 

 

4.3 Stambok 

Samtliga individer, nu levande och historiska ingår i FSA:s stambok. Boken 

baserar sig på Elitlamm (anpassat till bevarandeverksamhet). Varje ras har en 

genbanksansvarig som också administrerar sin ras i Elitlamm via ett 

webgränssnitt.  

 

Ett djur räknas som renrasigt endast om genbanksintyg finns och samtliga förfäder 

finns med i stamboken eller kan anses kända på annat sätt (t ex kommer från 

ursprungsbesättning), dvs inkorsning tillåts inte och intyg på anslutning till 

genbank krävs. Observera att djur som härstammar från en baggrupp (där 

gruppbetäckning har skett) räknas som renrasigt om samtliga baggar som har 

ingått i baggruppen finns med i stamboken. Gruppbetäckning innebär att en andel 

av rasens härstamning anges som känd (known) men inte säker (certain). 

 

Samtliga raser som ingår i benämningen ”allmogefår” bevaras var för sig. Även 

om detta medför mindre effektiva populationsstorlekar menar FSA att vi inte vet 

tillräckligt mycket om den genetiska populationsstrukturen som t ex graden av 

skillnader/likheter mellan olika raser. Det är möjligt att vissa raser kan slås ihop 

och bevaras under en genbank (vid genetiska problem eller för att öka Ne) men 

viktiga genetiska fakta saknas.  

 

4.4 Identifiering och registrering av djur 
Registrering och identifiering av djurs identitet och härstamning skall vara de 

enskilda djurägarnas angelägenhet och ske enligt de regler som finns i 

Jordbruksverkets föreskrifter angående märkning av djur. Härstamning skall 

styrkas med uppgifter från Föreningen Svenska Allmogefårs 

genbank/härstamningskontroll. Alla djur anslutna till genbank identifieras 

dessutom i genbanksintyget via ett individunikt registreringsnummer sk 

genbanksnummer. 

 

I de raser där gruppbetäckning används anges som far åt respektive lamm i den 

aktuella besättningen det årets baggrupp. Baggruppens sammansättning skall vara 

känd (ger status known hos delar av stamboken enligt PMx) och det ska gå enkelt 

att härleda vilka individer som har ingått. Det ska alltid vara möjligt att härleda 

ett lamm till en specifik mor. Observera att om tackan har en baggrupp som far 

eller tidigare i hennes härstamning så kommer inte heller hennes härstamning att 
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vara 100 % säker (certain, PMx). Vid analysen av genbanken i PMx anges 

andelen av genbanken vars härstamning är känd (known) och vilken andel av 

densamma som även är säker (certain). 

  

 

4.5 Analys och uppföljning av genbanker; metod för avelsvärdering 

Ur stamboken kan FSA exportera data och analysera dessa med avseende på en 

mängd demografiska och genetiska faktorer. FSA använder sig av medelsläktskap 

som ett verktyg för att minimera inavel, utjämna founderrepresentation i dagens 

genbanker och för att sänka medelsläktskapet inom genbankerna.  

 

Medelsläktskap (en individs medelsläktskap till alla andra, levande individer i 

rasen) används för att bibehålla en långsiktig genetisk diversitet, förhindra nära 

inavel och jämna ut representationen av rasernas founders i dagens population. 

Genom att säkerställa att de individer med lägst medelsläktskap får avkommor 

bibehåller man genetisk variation, minskar inavel och ser till att den genetiska 

variation som fanns vid avelsarbetets början (dvs från founders) utjämnas och tas 

till vara. För att kunna använda medelsläktskap som metod behöver man en 

komplett stambok och verktyg för att analysera den viket FSA, efter ett stort 

arbete, har idag.  

 

Denna avelsplan skall vara föremål för regelbunden omprövning och ha en 

giltighetstid på fem år från beslutsdagen. 

 

Denna avelsplan har godkänts av Föreningen Svenska Allmogefårs årsmöte den 17/3 

2007. 

 

Avelsplanen har sedan dess ytterligare reviderats (med årsmötets tillstånd) i april 

månad 2007 för att kunna antas av SJV. 

 

Revidering har skett i juni och oktober 2010 vilket har godkänts av styrelsen i FSA 

 

Revidering har skett i februari månad 2014 vilket har godkänts av styrelsen för FSA 

 

Revidering har skett i november/december 2014 vilket har godkänts av styrelsen för 

FSA 

 

Revidering har skett i april 2016 vilket har godkänts av styrelsen för FSA 

 

Revidering har skett i mars 2021 vilket har godkänts av styrelsen för FSA. 

 

 

2021-04-30 

 

 

För styrelsen 

Jirka Bärnlund Fors 

Ordförande 
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